Streszczenie

Relacje pokrewienstw migdzy europejskimi gatunkami z rodzaju Gymnosoma

(Diptera: Tachinidae) z wykorzystaniem analizy cech morfologicznych i molekularnych.

Rodzaj Gymnosoma (Meigen, 1803) nalezy do rodziny raczycowatych (Diptera:
Tachinidae) i zaklasyfikowany zostal do podrodziny Phasiinae. Przedstawiciele rodzaju
Gymnosoma wystepuja w obregbie krain: nearktycznej, neotropikalnej, palearktyczne;,
etiopskiej oraz orientalnej. Rodzaj Gymnosoma jest szeroko rozpowszechniony w calej
Europie. Wszystkie gatunki w obrebie rodzaju Gymnosoma sg obligatoryjnymi parazytoidami

pluskwiakow roznoskrzydtych (Heteroptera) sklasyfikowanych w nadrodzinie Pentatomoidea.

Celem pracy jest analiza dotychczasowych cech kluczowych dla poszczegdlnych
gatunkow oraz ich weryfikacja i wskazanie nowych cech, pozwalajacych na identyfikacje
poszczegdlnych gatunkow. Ponadto cechy morfologiczne zostaly zestawione z danymi
uzyskanymi na podstawie analiz molekularnych, celem weryfikacji analizy morfologicznej

oraz ustalenia relacji pokrewienstw.

Analize porownawczg na poziomie morfologicznym przeprowadzono glownie w
oparciu 0 nastgpujace cechy: obecno$¢ i wystgpowanie wibrys, owlosienia i szczecinek
glowy, szeroko$¢ oraz opylenie ptytki czotowo-orbitalnej, opylenie tutowia, w szczegdlnosci
wystepowanie opylenia na tarczce, wystepowanie i dlugo$¢ owtosienia grzbietowej strony
tulowia, wystgpowanie, uklad, wielko$¢ 1 ksztalt czarnych plam na tergitach odwloka,
obecnos¢ na odnozach grzebienia kolcow, u samcow: budowa cerci i edeagusa. W ramach
cze$ci morfologicznej pracy, sporzadzono szczegdtowe opisy budowy morfologicznej (w tym
aparatbw kopulacyjnych samcow) 10 europejskich gatunkéw Gymnosoma wraz z ich
dokumentacja fotograficzng. Opracowano rowniez klucz do oznaczania wszystkich

europejskich przedstawicieli rodzaju Gymnosoma w oparciu o cechy morfologiczne.

W  ramach molekularnej czgsci niniejszej pracy Wwykorzystano fragment
mitochondrialnego genu podjednostki pierwszej oksydazy cytochromowej (COI). W celu
rekonstrukcji filogenezy sekwencje fragmentow MtDNA COI poddano analizom metoda

najwigkszej wiarygodnos$ci i metoda bayesowska.

Przeprowadzone badania pozwolily zrewidowa¢ dotychczas podawane cechy
kluczowe dla poszczegdlnych gatunkéw Gymnosoma. Na podstawie wykonanych badan,

zrezygnowano z wielu podawanych wcze$niej cech kluczowych, a klucz zawarty w niniejszej



pracy opiera si¢ obecnie na zweryfikowanych pozytywnie oraz kilku nowo wskazanych

cechach morfologicznych.

Uwzgledniajac  obserwowang skale zmienno$ci w obrgbie rodzaju Gymnosoma
prawdopodobne wydaje si¢, ze niektére cechy morfologiczne, np. opylenie (bedace czgsto
podstawg opisow nowych gatunkow z rodzaju Gymnosoma) warunkowane sg czynnikami
zewnetrznymi (np. temperatura, wilgotnos¢). W celu weryfikacji faktycznych zaleznos$ci
migdzy cechami morfologicznymi, a zywicielem (stadium rozwojowe, gatunek, wielkos¢)
oraz czynnikami zewngtrznymi w okresie rozwoju larwy (w tym temperatury i wilgotnos$ci)
konieczne jest prowadzenie dalszych badan w tym zakresie. Pewne dodatkowe cechy
aparatbw kopulacyjnych samcoéw réwniez moga by¢é charakterystyczne gatunkowo, a
weryfikacja tych cech powinna zosta¢ przeprowadzona z wykorzystaniem mikroskopii

skaningowej, np. konfokalnej laserowej mikroskopii skaningowej (CLSM).



