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pt.” Potranskrypcyjna regulacja ekspresji genow zwiazana z retencja transkryptéw na terenie

jadra komorkowego”

Opis ogolny

Rozprawa doktorska Pani mgr Magdy Rudzkiej ma forme¢ monografii i posiada typowy
uktad dla tej formy prac doktorskich. Rozprawa sktada si¢ z dziewigciu rozdziatdéw (Streszczenia,
Wstepu, Celu pracy, Materiatoéw, Metod, Wynikéw, Dyskusji, Wnioskow, Literatury), cz¢s¢ z nich
zostata podzielona dodatkowo na podrozdziaty. Zamieszczono, takze: wykaz uzywanych skrotow,
informacje o zrodtach finasowania badan oraz opublikowanych przez doktorantke pracach, a takze
wykaz rycin oraz suplement.

Rozprawa liczy 162 stron tekstu, zawiera 29 rycin w tym tabele, schematy, wykresy oraz
plansze ze zdjeciami. Bibliografia liczy 185 pozycji. Rozprawa zostala napisana Kklarownym,
poprawnym jezykiem. Do pracy dotgczono takze ptyte CD z dodatkowymi danymi.

Poprawnos$¢ redakcyjna rozprawy

Uktad pracy jest czytelny, nie mam zastrzezen co do stylu oraz szaty graficznej rozprawy.

Wartos¢ naukowa i merytoryczna rozprawy

W pierwszej czesci rozprawy doktorantka wyczerpujaco omowita ekspresje genow
kodujacych biatka (w tym mechanizm transkrypcji genow kodujacych biatka i eksport mRNP z
jadra komorkowego do cytoplazmy), gtowne procesy zwigzane z regulacja ekspresji genow w
komorkach eukariotycznych, regulacje ekspresji genéw poprzez opodznienie eksportu do
cytoplazmy- retencje na terenie jadra komorkowego oraz regulacje ekspresji genow na terenie
cytoplazmy. Doktorantka omoéwita, takze mikrosporocyty modrzewia europejskiego jako model
badawczy, wykazujac zalety tego modelu oraz krotko wspominaja prace, w ktorych model ten byt
uzyty. Dla mnie najciekawsze wydajg si¢ podrozdziaty dotyczace regulacji ekspresji genow poprzez
opdznienie eksportu do cytoplazmy- retencji na terenie jadra komorkowego oraz regulacji ekspresji
gendw na terenie cytoplazmy.

Oceniajac dysertacje nalezy zwrdci¢ szczegdlng uwage na wage Wybranego zagadnienia.
Rola jadra komorkowego jako magazynu MRNA jest slabo poznana. Dokladniejsze badania

wykonano jak dotad tylko na drozdzach oraz jednym gatunku paproci. Natomiast, badania



wykonane przez pracownikéw Zaktadu Biologii Komorki UMK wskazujg, iz w réznych typach
komorek roslinnych, ilo§¢ poli(A) RNA na terenie jadra znacznie przewyzsza jego ilo$¢ na terenie
cytoplazmy, co sugeruj¢ retencje MRNA na terenie jadra komoérkowego i co potwierdza niniejsza
dysertacja.

W ocenie rozprawy naukowej najwazniejszy jest oryginalny problem naukowy oraz jak problem
ten zostat rozwigzany. Pani Magda Rudzka postawita przed sobg bardzo ambitne zadanie: opisanie
zjawiska retencji mMRNA w pojedynczym cyklu syntezy, gromadzenia i transportu poli(A) RNA w
generatywnych komorkach rosliny nagozalgzkowej. Glownymi celami w recenzowanej rozprawie,
byto:

1. Identyfikacja transkryptow, ktore ulegajg ekspresji w mikrosporocytach podczas cyklu

syntezy, gromadzenia i transportu poli(A) RNA,

2. Okres$lenie czasu retencji mRNA w cyklu, oraz zaangazowanie domen jadrowych w ich

retencje,

3. Przesledzenie cyklu eksportu wybranych transkryptow ulegajacych ekspresji w

mikrosporocytach,

4. Weryfikacja w jakiej formie (dojrzatej, czy nie dojrzalej) transkrypty, ulegaja retencji na

terenie jadra komorkowego.
Pani Rudzka testowata hipoteze - retencja mRNA na terenie jadra komorkowego stanowi
potranskrypcyjny mechanizm regulacji ekspresji genow niezbgdnych w kolejnych etapach rozwoju
komorki roslinne;.
By rozwigza¢ wspomniane problemy badawcze Doktorantka postuzyta si¢ szeregiem technik
biologii molekularnej wykonujac nast¢pujace zadania badawcze: izolowata protoplasty, wykonata
lokalizacje biatek i RNA, izolowata RNA, analizowata transkryptom w cyklu syntezy, gromadzenia
i transportu poli(A) RNA, analizowata transkryptom cytoplazmatyczny, przygotowata biblioteki
cDNA do sekwencjonowania oraz przeprowadzita sekwencjonowanie i analize bioinformatycza,
przypisujac biatkom potencjalng funkcjg¢. Nalezy zaznaczy¢, iz wykonane analiz (praca z RNA)
wymagaty duzej staranno$ci i wysitku. Wyniki jak i cze$¢ dokumentacyjna dysertacji cechujg si¢
wysoka jakos$cia, co jest standardem w pracach wykonywanych w Zaktadzie Biologii Komorki
Katedry Biologii Komorkowej i Molekularnej Uniwersytetu Mikotaja Kopernika.
Uwazam, ze Doktorantka w pelni rozwiazala oryginalny problem badawczy, jaki przed soba
postawila.
Najwazniejsze osiagniecia
Otrzymane przez Doktorantke wyniki potwierdzaja, ze retencja mRNA na terenie jadra
komorkowego stanowi potranskrypcyjny mechanizm regulacji ekspresji genéw niezbednych w

kolejnych etapach rozwoju komorki. Za najwazniejsze osiggnigcia naukowe uznaje:



e Stwierdzenie, ze transkrypty charakteryzujg si¢ roznym okresem retencji na terenie jadra
komorkowego oraz miejscem ich gromadzenia.

e Stwierdzenie, ze retencja mRNA na terenie domen jadrowych, takich jak jaderko (mRNA i
pre-mRNA) czy ciata Cajala (pre-mRNA) stanowi nowag, nie opisywang wczesniej role w
regulacji ekspresji genow.

e Wykazanie, ze transkrypty o najdtuzszym czasie retencji, przechowywane sg zaré6wno w
formie dojrzatej, jak i w formie niedojrzaltej, z zachowang/ymi sekwencjami intronowymi na
terenie jadra komorkowego,

e Wykazanie iz transkrypty, ktore ulegly retencji na terenie jagdra komorkowego nie ulegajg
szybkiej degradacji, ale sg eksportowane na teren cytoplazmy,

e Retencja mRNA metabolizmu podstawowego w nukleoplazmie i domenach jadrowych
zwigzana jest ze zmianami aktywnoS$ci transkrypcyjnej, ktore zalezne sg od stanu
kondensacji chromatyny.

Wedlug Doktorantki retencja na terenie jadra komorkowego transkryptow kodujacych biatka
stanowi nowy mechanizm regulacji ekspresji genéow w komorkach generatywnych roslin
nagonasiennych o pulsacyjnej aktywno$ci transkrypcyjnej. Bytoby niezwykle interesujace,
sprawdzi¢ czy ten mechanizm zachodzi w komoérkach generatywnych starych ewolucyjnie grup

nagozalagzkowych takich jak sagowce, zastrzalinowate i mitorzebowe.

Podczas czytania rozprawy nasungto mi si¢ kilka pytan:
Czy mutacje w komponentach kompleksu THO znane sa z komorek ludzkich oraz czy moga

powodowa¢ zmiany prowadzace do powstania komorek nowotworowych?

Doktorantka wspomina o ciatach cytoplazmatycznych, czy mogtaby krotko omowié strukturg i role

ciata Balbianiego.

W analizie dystrybucji wynikoéw BLAST ryc. 16, w gatunkach roslin pojawia si¢ karp (Cyprinus

carpio), prosz¢ o wyjasnienie.

Doktorantka przeszukiwata baz¢ danych NCBI dla roslin zielnych, czy nie bytaby lepsza baza

uwzgledniajaca rosliny drzewiaste?



Podsumowujac stwierdzam, ze dysertacja doktorska Pani mgr Magdy Rudzkiej speinia warunki
stawiane przed rozprawami doktorskimi i wnioskuje do Rady Dyscypliny Nauk Biologicznych o
dopuszczenie doktorantki do dalszych etapéw przewodu doktorskiego.

Jednoczesnie ze wzgledu na wysoki poziom przedstawionej dysertacji wnioskuj¢ do Rady

Dyscypliny Nauk Biologicznych o nagrodzenie Pani mgr Magdy Rudzkiej.



