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Odkryj, jak komérka magazynuje mRNA
i uruchamia biatka na zgdanie
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Cajala (CB) MRNA (80S) @ chromatyna

Ciata Cajala — membraneless condensates jgdra komdérkowego —
sekwestrujg do 41% puli poly(A)+ RNA w mikrosporocytach Larix
decidua, skagd mRNA jest uwalniane w kontrolowanych burstach
translacyjnych
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Odkryj, jak komérka magazynuje mRNA TERMIN SKLADANIA
i uruchamia biatka na Zgdanie 25.03.2026
2 pozycje 48 mies. 5 000 PLN 6 500 PLN UMK Torun pok. C.248
DOKTORANT/KA NCN STYPENDIUM NCN BRUTTO / MIES. (I ETAP) BRUTTO / MIES. (II ETAP) INSTYTUT BIOLOGII KATEDRA BIOL. KOM. I MOL.
POZYCJA 01 - START 20.04.2026 POZYCJA 02 - START 01.09.2026
Transkryptomika & Dynamika RNA Ogony polyA, Translacja & nanoRibo-seq
B darsmol@umk.pl B darsmol@umk.pl
RIP-seq smFISH MERFISH STED iCLIP polyA-tail-seq Nanopore nanoRibo-seq SunTag ODE
Stajesz sie kartografem jadra komérkowego — budujesz atlas transkryptow Prowadzisz biologiczne Sledztwo: czy mRNA uwalniane z ciat Cajala trafia na polisomy
zatrzymywanych w ciatach Cajala i identyfikujesz biatkowych , gatekeeperéw"”, ktére szybciej niz transkrypty eksportowane na biezaco? Odkrywasz, jak komérka
blokuja eksport mRNA podczas profazy mejotycznej modrzewia. btyskawicznie uruchamia produkcje biatek w sytuacjach kryzysowych.
> RIP-seq dla koiliny — wytawiasz RNA w biokondensatach jgdrowych > Analiza ,paszportéw" mRNA — ogonéw poly(A) — metoda Nanopore
> STED super-rozdzielcza + konfokalna — widzisz to, czego inni nie widza > nanoRibo-seq: zarzadzanie zasobami translacyjnymi podczas mejozy
> Sondy smFISH: éledzenie pojedynczych nici RNA w czasie rzeczywistym > Obrazowanie nowo syntetyzowanych biatek: SunTag live-cell tracking
> Integracja danych RIP-seq, iCLIP i MERFISH z bioinformatykiem projektu > Budowa modelu ODE kinetyki uwalniania i translacji mRNA

Larix decidua — wyjatkowy model biologiczny

@" 9 Profaza mejozy | trwa ~5 miesiecy. Ciata Cajala sekwestrujg do 41% jadrowej puli poly(A)+ RNA, po czym uwalniajg caty tadunek w ciggu godzin, wyzwalajac
R @ wielokrotny wzrost translacji.
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IZOFORM RNA PRE-MRNA RI CZUt0SC MERFISH ROZDZIELCZOSC STED
FINANSOWANIE WYMAGANIA
Stypendium NCN OPUS-29 Czego szukamy
# WYKSZTALCENIE
48 mies. 5000 PLN » Tytut magistra (lub ostatni rok) z biologii, biotechnologii, biochemii lub pokrewnych
Okres finansowania (2 x 24) Brutto / mies. pierwsze 24 mies. » Gotowoé¢ do ksztalcenia w Szkole Doktorskiej UMK
& LABORATORIUM
6 500 PLN AST UMK » Znajomos¢ biologii komorki i molekularnej, doswiadczenie z RNA
Brutto / mies. po ocenie $rédokresowej Academia Scientiarum Thoruniensis P . . A a q I
» Doswiadczenie z mikroskopia fluorescencyjng mile widziane
» Gotowos¢ do nauki sekwencjonowania i bioinformatyki
@ KOMPETENCIE
» Bardzo dobra znajomos¢ jezyka angielskiego
» Silna motywacja naukowa, umiejetnos¢ pracy w zespole
ZESPOt RETAINPLANT JAK APLIKOWAC
dr hab. Dariusz Smolinski, prof. — Dyrektor Instytutu Biologii - kierownik projektu - pok. DO*QCZ do RetainPlant
UMK C.248

= darsmol@umk.pl
dr Agnieszka Kotowerzo-Lubnau — biologia komdrki, izolacja

B List motywacyjny W CV z dorobkiem
mgr Karolina Majewska — cytologia molekularna, FISH/MERFISH
# Dyplom / zaswiadczenie 8 Zgoda RODO

mgr Michat SwidzifAski — mikroiniekcja, live-cell

dr hab. Michat Szczesniak, prof. UAM — intron retention, polyA (UAM w Poznaniu)
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